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Οι αλλαγές στη γονιδιακή ρύθμιση αποτελούν αναπόσπαστο μέρος των ισχαιμικών εγκεφαλικών επεισοδιων και επηρεάζουν πρωτεΐνες διαφορετικών τάξεων. Προηγούμενες μελέτες έχουν εξετάσει τις αλλαγές στη γονιδιακή ρύθμιση στο μυαλό ποντικιών μετά από ισχαιμικό επεισόδιο χρησιμοποιώντας microarrays. Το γονιδιακό προφίλ του αίματος σε ασθενείς εγκεφαλικών επεισοδιων έχει επίσης μελετηθεί. H ανάλυση τον γονιδιακών αλλαγών μετά τα εγκεφαλικά επεισόδια στους ανθρώπους και η σύγκριση με τις αντίστοιχες αλλαγές που παρατηρούνται στα πειραματόζωα θα μπορούσε να βρει γονίδια χωρίς προηγουμενη αναφορά σε σχέση με τα ισχαιμικά επεισόδια και εν τελει να δώσει μια απάντηση όσον αφορά τη χρησιμότητα τον πειραματόζωων στην ερευνα για την αντιμετώπιση των επεισοδιων. Στην παρούσα μελέτη, χρησιμοποιήσαμε microarrays για να μελετήσουμε τις αλλαγές στη γονιδιακή έκφραση σε διαφορετικούς χρόνους μετά το ισχαιμικό επεισόδιο σε ασθενείς και σε ποντίκια με σκοπό να βρούμε νέα γονίδια με διαφορετική έκφραση μετά τα επεισόδια καθώς και το αν κάποιο από αυτά τα γονίδια εκφραζόταν κυρίως σε κάποιον από τους δυο οργανισμούς. Στα αποτελέσματα μας διακρίνεται μια σημαντική διαφορα στον αριθμό των γονιδίων και στο χρονικό σημείο έκφρασης τους ανάμεσα στους δυο οργανισμούς. Συνολικά, μετά τα επεισόδια, 335 γονίδια είχαν διαφορετική έκφραση στα ποντίκια σε σχέση με τα 126 στους ανθρώπους, ενώ από τα 393 γονίδια που ήταν κοινά και στα δυο microarray set, 184 είχαν διαφορετική έκφραση μονο στα ποντίκια, 36 μονο στους ανθρώπους και μονο 41 γονίδια είχαν διαφορετική έκφραση και στους δυο οργανισμούς. Αξιοπερίεργο είναι ότι συνολικά το μέγεθος τον διαφορων στη γονιδιακή ρύθμιση ήταν πολύ μεγαλύτερο στους ασθενείς συγκριτικά με τα ποντίκια. Η έκφραση κάποιων από τα γονίδια εκείνα χωρίς προηγουμενη αναφορά σε σχέση με τα ισχαιμικά επεισόδια αποτέλεσε το αντικείμενο παραπέρα μελέτης με τεχνικές όπως RT-PCR, western blotting και immunohistochemistry σε διαφορετικά χρονικά σημεία για την επαλήθευση των αποτελεσμάτων που προέκυψαν από τα microarrays. Στα γονίδια αυτά ανηκαν τα: cyclin-dependent kinase 5, prion protein precursor, matrix metalloproteinase 11 και leukaemia inhibitory factor. Κατόπιν ερευνήσαμε το εάν οι αλλαγές στη γονιδιακή ρύθμιση για αυτά τα συγκεκριμένα γονίδια στο ισχαιμικό μυαλό θα φαίνονταν και σε καλλιέργειες νευρικών και ενδοθηλιακών κυτταρων μετά από συνθήκες έλλειψης οξυγόνου και γλυκόζης. Τα αποτελέσματα μας είναι σε συμφωνία με προηγούμενες μελέτες που ανέφεραν ότι πολλαπλή ανάλυση της γονιδιακής ρύθμισης μπορεί να φανερώσει γνωστά και άγνωστα στοιχεια σχετικά με τα εγκεφαλικά επεισόδια και να οδηγήσει σε μεγαλύτερη κατανόηση αυτής της πολύπλοκης διαδικασίας και πιθανόν σε ανακάλυψη μελλοντικών στόχων για θεραπεία. Επιπλέον οι μελέτες μας τονίζουν την αναγκαιότητα της χρησιμοποίησης υλικού προερχόμενο από θύματα εγκεφαλικών επεισοδιων στην ερευνα με απώτερο σκοπό την καλύτερη αντιμετώπιση τους.
